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Rabia

Enfermedad zoonética viral, que produce una
encefalitis aguda, habitualmente mortal que puede
prevenirse mediante la vacunacidon de los animales y
el hombre. Esta enfermedad se caracteriza por
presentar lesiones en el SNC y es causada por el
virus de la rabia.

Familia Rhabdoviridae
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Etiologia

M protein

lipid bilayer membrane

[l Elvirus Rabico es un virus ARN, monocatenario, no

segmentado, de 12 Kb y de polaridad negativa. helical nucleocapsid (RNA plus

N protein)

] Tiene solo cinco proteinas:

* la (de superficie). Blanco de anticuerpos
neutralizante.

* La proteina M (matriz). Proteina de membrana que actua
como un puente entre la membrana o la proteina G

* La proteina N (Nucleoproteina), principal proteina
estructural, cubre el genoma de ARN, protegiéndolo de las

nucleasas. :-- P 4-7ML G - L

* La (Larga) y (también conocida como P
(fosfo)) forman juntas la ARN polimerasa.
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CICLO AEREO

Epidemiologia

gpillove’
] Dos ciclos epidemioldgicos diferentes: uno terrestre, asociado con
diferentes especies del orden Carnivora y otro aéreo transmitido por

quirdpteros.

1 En Argentina se encuentran dos variantes terrestres: AgV1 asociada a
perros domésticos y AgV2 circula entre los canidos silvestres. Las
variantes transmitidas por murciélagos se pueden subdividir en dos
grupos: las variantes asociadas al murciélago hematdéfago Desmodus
rotundus (AgV3 y AgV3a) y las que circulan entre murciélagos
insectivoros, de las cuales se describieron cinco linajes distintos
especificos de género asociados con especies de Tadarida brasiliensis
(AgV4), Myotis spp, Eptesicus spp, Histiotus spp y Lasiurus-Dasypterus
(AgVe6)
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(] Transmisidn: por mordedura, rasgufio o lamido de mucosas CICLO TERRESTRE

] Pl:varia de 5 dias a varios afos ( generalmente 2-3 meses)




Diagnostico de laboratorio

. Deteccion de antigeno viral
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Laboratory

techniques
in rabies
Assay gene Location in T
target and genome’/ Vo2
format Primer/probe Sequence (5-3/) orientaion Reference
N,SYBR JWi2 ATG TAA CAC CYC TAC AATG 55-73/+ Hayman, S
N165-146 GCA GGG TAY TTRTAC TCATA 165-146 /— Banyard, et al. .
(2011), Marston S s
et al. (2019) E.'T_:':_""'"w‘.
L, SYBR Pan-Lyssa-7531F TTC TTC GCT YTR ATG TCW TGG AA 74709 /+  Fischer etal
Pan-Lyssa7749R ATG RTT GTT CCA CTT YTC ATA RTC 72927260 /— (2014)
N, TagMan Primer F1 ACGCTITAACAACCAGATCAAAGAA 1-24/+ Wadhwa et al.
‘ LN34 Primer F2 ACGCTTAACAACAAAATCADAGAAG 125/+ (2017)
Primer R CMGGGTAYTTRTAYTCATAYTGRTC 130-164 /-
Probe LN34 (FAM) AA+C+ACCY+C+T+ACA+A+TGGA (BHQ1) #0-76
Probe LN34 lago (FAM) AA+C+ACTA+C+T+ACA+A+TGGA (BHQ1) 59-75
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CARACTERIZACION ANTIGENICA

CVS/ERA-SAD/PAST

Perro

Desmodus rotundus
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PANEL DE MONOCLONALES NUCLEOPROTEINA VIRAL (CDC)

VARIANTE ANTIGENICA (AgV) = RESERVORIO VIRAL




Analisis filogenético a partir de la sonda LN34 de Lyssavirus
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Tabla: Caracterizacion genética de variantes rabicas por provincia.
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+ En 2024, el andlisis filogenético de 4 muestras e [ —
positivas (3 caninos y 1 equino) de Chaco y Formosa WL Hesichie |
detectd la AgV2, asociada al ciclo terrestre. o b0  [———
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- A comienzos de 2025, en la provincia de Buenos B SVt
Aires, se identificé la variante antigénica 4 (AgV4) en o — "B
un felino domestico, confirmando un evento de —{w L
spillover, revelando la importancia de sostener la ”Eg:::;;?
vigilancia en animales de compania y su vacunacion. Bl o iaromes |A8Y2
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100 — NC 0098527.1:59-1485 European bat lyssavirus

Maximum Likelihood, modelo de Tamura-3 con 1000 réplicas de bootstrap
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NEA, la variante antigénica 2 (AgV2), asociada al AL
ciclo terrestre, ha evidenciado una circulacion
enzootica sostenida.

2020, fue detectada en Corrientes en un bovino, en
Chaco un aguaré popé y en Formosa un canino y ﬁL
un bovino. T
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cuatro casos, tres caninos y un equino, en Chacoy
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Arbol de mé&xima verosimilitud de 41 genomas completos de rabia clado Cosmopolitan de
América y 9 genomas completos de Argentina. Alineamiento utilizando MAFFT, y el arbol fue
construido con IQ-TREE bajo el modelo GTR + F + I + G4, con 1000 réplicas de Bootstrap.




Conclusion

- La vigilancia molecular es una herramienta clave para:

- Identificar variantes rabicas y eventos de spillover.

- Mayor conocimiento de los reservoriosy de los patrones de transmision viral.
- Monitoreo de las variantes autoctonas.

- Identificar eventos de dispersion o introduccion en nuevas areas geograficas.
- Aporta informacion valiosa para orientar estrategias de prevencion y control.

. ESindispensable continuar fortaleciendo la Red Nacional de Laboratorios de Rabia,
¥  enespecial, la caracterizacion genética sistematica de las muestras positivas en

todo el pais.
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